
转录启动子



什么是转录启动子？

定义：转录启动子是DNA上一段位于结构基因上游、能被RNA聚合酶和转

录调控因子等识别并结合，形成转录起始复合物的序列。

多位于结构基因5’端的上游

招募RNA聚合酶和转录调控因子

决定转录起始位点、方向以及表达的强度等。

其序列本身是“空间密码”（也称 II 型密码），提供特定的遗传信息。

（注：编码区的三联体密码子也称 I 型密码）



原核生物转录启动子
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RNA聚合酶结合位点

转录起点预测的RNA聚合酶结合元件
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原核生物的核心启动子（Core promoter）
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大肠杆菌rrB 的P1启动子中的UP元件
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原核生物的扩展启动子（Extended Promoter）
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转录启动子的活性受到各个元件的序列特征的影响



上调（上行）突变：

启动子基序与标准基序没有差异或差异极小，启动转录的能力较强。

下调（下行）突变：

启动子基序与标准基序差异较大，启动转录的能力较弱。
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λ 噬菌体启动子的-10区突变

14个下调突变，2个上调突变

 A/T →G/C： 多为下行突变，增强了

双链的稳定性，不易解链，导致转录

效率下降。

 A/T →T/A：有上行突变，也有下行

突变。这种突变改变了双链的碱基堆

积或者与RNA聚合酶的结合能力，导

致转录效率改变。



-10区和-35区碱基突变：多数为下调突变

单独突变：-10区或-35区突变 转录效率下降 100倍

同时突变：-10区和-35区同时突变 转录效率下降1000倍



-35区与-10之间的间距的突变

间距趋近 17 bp ，有利于RNA聚合酶的启动；

间距远离 17bp → 不利于RNA聚合酶的启动，为下调突变。
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下节内容：原核生物的转录过程


